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Изучение кариотипов и реорганизации в политенных хромосомах позволяет диффе-
ренцировать криптические виды, изучать филогенетические отношения как внутри раз-
личных групп, так и между ними, уточнять ареалы видов и реконструировать пути их
расселения [2].

Вид Simulium noelleri (Friederichs, 1920) имеет голарктическое распространение, и,
предположительно, является комплексом видов-двойников [1]. В настоящее время в нем
выделяют 4 цитоформы.

Материалом для исследования послужили результаты обработки 27 коллекций преи-
магинальных стадий S.noelleri , собранных в 11 регионах России в весенне-летние перио-
ды с 2010 по 2020 года разными исследователями. В анализе генотипической структуры
S. noelleri использованы данные по 36 хромосомным реорганизациям (включая инверсии,
Hb (гетеробенд), дополнительный ядрышковый организатор). Всего проанализировано 448
личинок. Для изучения генотипической структуры популяций использовались методы ста-
тистического анализа, проводимые в программах Past 3, STRUCTURE 2.3.4, ARLEQUIN
3.5.2.2. и NweHybs.

Результаты структурного анализа показали, что оптимальным количеством генетиче-
ских кластеров было K = 2. Первый кластер является обширным и распространяется
от Карелии до Челябинска и цитогенетически соответствует выделенной цитоформе D с
определением пола по типу XY:XX; XY1(IIIS-2+3+Hb75(3)):XX. Второй кластер включа-
ет в себя Южный материал из Липецкой и Воронежской областей, а также из республики
Адыгеи и цитогенетически соответствует выделенным цитоформам A и B с определением
пола по типу XY:XX; X(IL-3)Y: X(IL-3)X(IL-3).

Анализ главных компонент показал, что четкое выделение кластеров связано с двумя
группами широко распространенных инверсий, встречающихся с высокой частотой. Север-
ные инверсии IL-5 и IIL-5 достоверно скоррелированы, r=0,987. Частота южных инверсий
IL-3 и IIIS-1 увеличивается в южном направлении, и в Адыгее IL-3 сцеплена с полом,
а IIIS-1 фиксирована в гомозиготном состоянии. Комплекс хромосомных реорганизаций
IIIS-2+3+Hb73(5), по которому была выделена цитоформа D, не был обнаружен вместе с
«южной» инверсией IL-3.

Анализ апостериорного распределения гибридных категорий показал низкую вероят-
ность гибридизации, из-за чего мы можем предположить значительное генетическое рас-
хождение южных и центральноевропейских популяций, а возможно, и их видовую само-
стоятельность.
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