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Собака является одним из первых доместицированных видов. Предполагается, что в
этот процесс существенный вклад вносит социальная активность животных, позволяю-
щая сформировать общую нишу с человеком [3]. Анализ генома собак позволил выявить
участок, ортологичный району WBSCR17 (Williams-Beuren Syndrome Chromosome Region
17) генома человека, делеции/дупликации в котором (7q11.23) отвечают за проявление ги-
персоциальности [3]. В изменчивость этого участка вовлечены транспозиции мобильных
генетических элементов.

При анализе фрагмента гена WBSCR17[1] величиной 509 пар оснований, выявляемой
в геноме домашней собаки (ROS_Cfam_1.0) на хромосоме 6 при помощи фланкирую-
щей пары праймеров Cfa6.7 (forward: 5’ - TGGAGCCATGATTAGGAAGG - 3’; reverse:
5’ - TAAGGAAGGACCCCATTTCC- 3’ [3]) с использованием программы Giri Repbase
и программного обеспечения CENSOR [2] обнаружено, что в последовательности локу-
са WBSCR17 домашней собаки присутствуют высоко гомологичные (>80%) участки к
эндогенному ретровирусу человека (ERV3, MER21C_BT) и видоспецифичному неавто-
номному транспозону домашней собаки SINEC2A1_CF.

Полученные нами данные подтверждают наличие последовательностей, гомологичных
мобильным генетическим элементам, в области WBSCR17 у собак и человека, что может
подтверждать не только идею о длительном и направленном отборе собак по признаку
заинтересованности в контакте с человеком с самых ранних этапов доместикации собак,
но и свидетельствовать о горизонтальном переносе фрагментов ретровирусов у двух раз-
личных видов, объединённых единой экологической нишей и продолжительной историей
одомашнимания, в одну из ключевых консервативных областей, отвечающую за развитие
нервной системы и проведение нервных импульсов.
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