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Бамбуковые куфии подрода Viridovipera населяют горные леса Юго-Восточной и Во-
сточной Азии и ведут, в основном, древесный образ жизни. Подрод Viridovipera включа-
ет до семи таксонов [1,2]: V . stejnegeri stejnegeri, V . stejnegeri chenbihuii, V . vogeli, V .
gumprechti, V . medoensis, V . truongsonensis, V . yunnanensis. Материал работы состоял из
118 проб четырех видов Viridovipera и последовательностей от 260 экземпляров 13 видов,
полученных из GenBank. Мы исследовали изменчивость двух генов мтДНК (цитохром b и
ND4 ) и трёх генов яДНК (cmos, NT3 и RAG-1 ). Филогению реконструировали в програм-
ме MrBayes 3.2.2, сети гаплотипов строили в программе PopART, а анализ несоответствия
был проведён с помощью приложения DnaSP (среда R).

Полученная филогения подтвердила монофилию подрода Viridovipera. Базальное по-
ложение занимают виды из восточных Гималаев - V . medoensis и V . yunnanensis. Осталь-
ные виды делятся на две основные клады - южную (V . vogeli + V . truongsonensis) и се-
верную (V . stejnegeri + V . gumprechti). Для V . stejnegeri наши данные подтверждают
выявленное ранее [1] разделение этого вида на две клады: западную (линии S4-S10) и во-
сточную (линии S1-S3); предполагается недавний рост численности для линий из северного
Вьетнама и восточного Китая. Валидность подвида V . s. chenbihuii не подтверждается.
V iridovipera vogeli имеет разорванный ареал в горных районах Индокитая, разделённый
долиной р. Меконга. В составе вида было выявлено семь линий. В пределах V . gumprechti
выявлены две клады: G1 имеет широкий ареал, включающий юго-западный Китай, север-
ный Таиланд, южный Лаос, северный и центральный Вьетнам, в то время как линия G2
обитает только в пров. Юньнани КНР.

Согласно молекулярным датировкам, базальная радиация подрода Viridovipera про-
изошла в среднем миоцене (9,36 млн. л. н.), что совпадает с пиком горообразования в
Восточных Гималаях. Оттуда группа расселилась двумя основными путями: в Аннам
(V . vogeli + V . truongsonensis) и в южный Китай (предки комплекса V . stejnegeri +
V . gumprechti)

Работа выполнена при поддержке гранта РНФ 19-14-00050.
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