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Существуют клеточные процессы, нарушение которых определяет развитие старения.
К ним относятся: нестабильность генома, эпигенетические изменения, потеря протеостаза,
дисфункция митохондрий и нарушение клеточного метаболизма [1]. Потеря протеостаза
определяет развитие многих возрастных заболеваний. Нейродегенеративные заболевания
развиваются из-за накопления токсичных агрегатов белков (бета-амилоид, тау-белок, аль-
фа-синуклеин, супероксид дисмутаза, гентингтин, прионный белок PrPSc), принадлежа-
щих к категории внутренне неупорядоченных белков [2]. Известно, что белки этой кате-
гории играют важные роли в большом количестве клеточных процессов.Актуально вы-
яснить, насколько внутренняя неупорядоченность представлена в белках, связанных со
старением, в каких клеточных процессах она наиболее выражена. Ранее подобный ана-
лиз был проведен для белков, вовлеченных в болезнь Альцгеймера [3], лобно-височную
долевую дегенерацию, боковой амиотрофический склероз [4].

В список белков, связанных со старением, выбранных для анализа в этой
работе, были включены около 600 белков. Из них около 300 белков отобраны как отно-
сящиеся к старению сгласно базам данных и компьютерной модели [5], 117 белков - на
основе обзорной статьи по протеомике и старению (белки, встречающиеся в отобранных
исследованиях не менее 4 раз) [6], и 200 белков контроля. Для полученной выборки были
проанализированы показатели разупорядоченности - предсказанный процент внутренней
неупорядоченности (ППВН, на основе 6 алгоритмов), MobiDB, MoRF.

В данном исследовании показано, что для группы внутриклеточных белков, не вы-
полняющих каталитических функций, уровень внутренней неупорядоченности сравним с
уровнем неупорядоченности сигнальных белков. Это может указывать на роль внутренней
неупорядоченности в старении.
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