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В пределах непокрытых ледяным щитом небольших областей континентальной Ан-
тарктиды, называемых оазисами, под влиянием экстремальных климатических условий
точки биоразнообразия сосредоточены в микробных биопленках водных и почвенных эко-
топов. В таких сообществах одними из основных первичных продуцентов и фотосинте-
тиков являются цианобактерии, таксономический состав которых в рамках изучения ан-
тарктических микробиомов до сих пор активно исследуются.

Образцы почвенных и водных биопленок были отобраны в 2017 г. в ходе 62-й Россий-
ской Антарктической Экспедиции в районе российской антарктической научной станции
«Прогресс» (оазис Холмы Ларсеманн, Восточная Антарктида). Для анализа микробиомов
водных биопленок оазиса метагеномную ДНК 13 образцов амплифицировали с использо-
ванием универсальных праймеров к V3-V4 участкам 16S рРНК [4]. Ампликонные биб-
лиотеки секвенировали в РЦ "Биобанк" Научного парка СПбГУ на секвенаторе Illumina
MiSeq для получения парных ридов (2х300 п.н). Биоинформатический анализ был выпол-
нен в QIIME 2 [1], для определения таксонов использовалась база данных SILVA v.138.1 [5].
В рамках культурального подхода, для 76 лабораторных культур цианобактерий, выде-
ленных из водных матов и наземных биопленок, проводилась аксенизация [3] и уточнение
их таксономической принадлежности по определителю Берджи [2], молекулярно-филоге-
нетический анализ проводился по алгоритмам Maximum-Likelihood (RaxML) и Bayesian
Inference на портале CIPRES [6].

Результаты ампликонного секвенирования показали, что в микробиомах водных ма-
тов и биопленок оазиса Ларсеманн наиболее распространены филы Pseudomonadota и
Cyanobacteria. Среди цианобактерий доминируют представители сем. Leptolyngbyaceae и
Nostocaceae. В целом, нитчатые формы цианобактерий представлены чаще, чем однокле-
точные, и это также соответствует составу лабораторных культур, выделенных из назем-
ных и водных матов. Большинство этих культур относятся к субсекции III («Oscillаtоriales»)
и субсекции IV («Nostocales»). Филогенетическое древо включает представителей, выде-
ленных из почвенных и водных биопленок (р. Halotia, Phormidesmis, Nostoc, Coleodesmium),
а также исключительно почвенные (р. Myxacorys) или водные (р. Pegethrix, Drouetiella,
Cyanobium и др.) изоляты. Большинство штаммов коллекции вошли в уже существующие
клады, сформированные антарктическими цианобактериями, что указывает на наличие
уникального цианобактериального разнообразия в Антарктиде.
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