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Структура иммунных комплексов оказывает большое влияние на физиологические
процессы с их участием и на функционирование биосенсорных систем, основанных на
иммунном распознавании. Множественность сайтов связывания антител и многих антиге-
нов приводит к чрезвычайному разнообразию таких комплексов по составу и структуре.
Исследования взаимодействий между антителами и антигенами, как правило, направле-
ны на регистрацию различных параметров - концентрационных и кинетических зависи-
мостей изменения констант связывания, средних размеров комплексов и т.д. [1]. Методы,
описывающие отдельные молекулы и продукты их взаимодействия, значительно расширя-
ют понимание свойств белковых комплексов. Таким эффективным современным методом,
несомненно, является криоэлектронная микроскопия (КЭМ). Применяясь к одному рас-
твору с взаимодействующими веществами, криоЭМ позволяет получить информацию о
составе, геометрии и площадях контактов для многих тысяч образовавшихся комплексов.
Эффективность КриоЭМ в описании образования комплексов убедительно продемонстри-
рована для вирусов, мембранных структур и т.д. [2, 3]. Однако на сегодняшний день имеет-
ся очень небольшой набор данных КриоЭМ для мультивалентных иммунных комплексов
[4, 5]. Целью данного исследования было изучение комплексов между моноклональным
антителом (IgG) и С-реактивным белком человека - олигомерным белком с пятью иден-
тичными субъединицами, востребованным в аналитических и диагностических целях в
качестве биомаркера воспалительных процессов [6].
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Рис. : Реконструированная 3D карта плотности с разрешением 3,35 Å содержит два пен-
тамера CRP, соединенных пятью антителами.
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