
Конференция «Региональная площадка "Вернадский - Чеченская Республика"»

Секция «Биологические и химические науки»

Разнообразие микробного метаболизма

Дадагова Жарадат Кориевна
Студент (магистр)

Чеченский государственный университет, Грозный, Россия
E-mail: saieva18@mail.ru

Дадагова Ж. К., Жумаева И.А.
ФГБОУ ВО «Чеченский государственный университет имени А.А. Кадырова»
магистранты 2 курса ОЗФО биолого-химического факультета
mailto:saieva18@mail.ru
Микроорганизмы очень разнообразны генетически и метаболически, гораздо больше,

чем растения и животные. Это не должно показаться удивительным, ведь микроорганиз-
мы существуют на Земле более 3,5 миллиардов лет, тогда как многоклеточные растения
и животные существуют всего 600 миллионов лет. В результате анализа молекулярных
последовательностей генов, таких как 16S рибосомальная РНК, было идентифицирова-
но около 20 отдельных основных филогенетических групп микробной жизни, сравнимых
по глубине и широте с животным и растительным царствами [3]. Более того, микробио-
логи обнаружили группы, представляющие новые типы, такие как Korarchaeota, еще не
изученные в чистой культуре [1].

Одной из наиболее удивительных характеристик микроорганизмов является диапазон
физиологических условий, в которых они процветают. Они растут в широком диапазоне
температур, pH, концентрации соли и кислорода. Некоторые из них процветают при темпе-
ратуре кипения в горячих источниках и при температуре выше 100∘C в подводных жерлах.
Другие встречаются во льду у берегов Антарктиды и на Северном полюсе. Некоторые про-
изводят серную и азотную кислоты, а многие виды микробов живут без кислорода. Другие
живут в насыщенных соляных рассолах, а некоторые устойчивы к высоким уровням ра-
диоактивности.

Экстремальные условия окружающей среды, при которых существует микробная жизнь
на Земле, тоже разные.

Разнообразие типов метаболизма микроорганизмов огромно. Некоторые из них явля-
ются фотосинтезирующими и, как и растения, в этом процессе производят кислород. Фак-
тически, эта «биотехнология» впервые возникла у цианобактерий, которые впоследствии
эндосимбиотически развились с образованием хлоропластов, которые позволяют водорос-
лям и растениям осуществлять фотосинтез. Другие группы бактерий осуществляют фо-
тосинтез разными путями и производят такие продукты, как сера [2]. Микроорганизмы
являются основными, если не единственными, агентами, ответственными за деградацию
множества органических соединений, включая целлюлозу, гемицеллюлозу, лигнин и хитин
(наиболее распространенное органическое вещество на Земле). Если бы не деятельность
микробов, участвующих в естественном разложении, в лесах и водных отложениях накап-
ливалось бы чрезмерное количество органических веществ. Кроме того, микроорганизмы
ответственны за разложение токсичных химических веществ, полученных из антропоген-
ных источников, таких как ПХБ (полихлорированные дифенилы), диоксины и другие
пестициды. Поскольку микроорганизмы настолько универсальны, их используют для пе-
реваривания отходов на очистных сооружениях, свалках и свалках токсичных отходов.
Именно в этом отношении область биоремедиации, охватывающая все эти процессы, все
еще находится в зачаточном состоянии. Многое еще предстоит изучить, прежде чем про-
цессы
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