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Примером молекулярной доместикации гена gag LTR-ретротранспозонов у Drosophila
melanogaster является ген Gagr, функция которого остается пока до конца не выявленной
(Nefedova et al., 2009; Makhnovskii et al., 2020). Однако известно, что он может участвовать
в процессах, связанных со стрессовыми реакциями (Makhnovskii et al., 2020). Также роль
гена Gagr может быть связана с иммунным ответом (Makhnovskii et al., 2016). Более того о
связи этого гена с иммунными сигнальными путями свидетельствует наличие в составе его
промотора мотивов для связывание транскрипционных факторов иммунных сигнальных
путей, таких как JNK и Jak-STAT (Makhnovskii et al., 2020). Интересно, что белок Gagr
способен к взаимодействию с белками, участвующими в стрессовом ответе (14-3-3epsilon,
Pdi, elF3j, CG6013, CG3687) (Guruharsha et al., 2011).

В данной работе с помощью системы GAL4/UAS получали мух с нокдауном гена во
всех тканях. Из 7-дневных гибридных мух выделяли РНК для исследования относитель-
ной экспрессии гена Gagr и его партнеров (CG6013, 14-3-3epsilon, pdi, eIF3j ) методом
ОТ-ПЦР. Во-первых, было показано, что система по инактивации гена Gagr работает.
Во-вторых, у мух с нокдауном гена Gagr повышается экспрессия гена eIF3j в стандарт-
ных условиях. Изменения относительной экспрессии остальных генов-партнеров у мух с
нокдауном гена Gagr обнаружено не было.
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