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В настоящее время для изучения рекомбинации широкое применение нашел метод
флюоресцентной in situ гибридизации (FISH), однако луковые отличаются большой дли-
ной хромосом, из-за чего визуальный анализ затруднен, особенно на ранних стадиях мейо-
за. Данную проблему может решить использование надежных цитогенетических маркеров
на морфологические структуры хромосом.

Теломеры — участки повторяющихся последовательностей ДНК на концах хромосом,
у лука состоят из повторов (CTCGGTTATGGG)n [n1]. Субтеломерные повторы, располо-
женные в дистальных регионах хромосом, состоят из сателлитных повторов [n2]. Центро-
меры — участки повторяющихся последовательностей ДНК, организованные в тандемные
повторы с вкраплением центромерных ретротранспозонов [n3]. Последовательности дан-
ных морфологических структур ранее были визуализированы на митотических хромосо-
мах луковых. Визуализация на мейотических хромосомах, особенно в районе центромеры,
может быть затруднена из-за большого числа рекомбинационных белков вблизи хромосом.

Нами было проведено FISH-картирование морфологических структур мейотических
хромосом. Проба для FISH на теломеру была заказана (синтезированные олигонуклео-
тиды), для субтеломерного повтора и центромеры была выделена плазмидная ДНК с
вставкой целевого повтора, которая была помечена методом ник-трансляции. Для цен-
тромеры также были опробованы два других метода: ПЦР плазмидной ДНК с мечеными
нуклеотидами и ПЦР геномной ДНК с мечеными праймерами.

Цитогенетические маркеры были успешно применены для визуализации морфологи-
ческих структур мейотических хромосом A.cepa и A.fistulosum и будут использованы в
дальнейших исследованиях рекомбинации. В качестве маркера на центромеру лучший
результат показала проба, приготовленная методом ПЦР с мечеными праймерами. Мече-
ние методом ник-транляции может быть ненадежно из-за большого количества неспеци-
фичной меченой ДНК, ПЦР с мечеными нуклеотидами — из-за пониженной вероятности
вставки меченого нуклеотида. Можно предположить, что недостатки этих методов вме-
сте с труднодоступностью центромеры приводят к меньшему числу визуализированных
центромер на одну клетку.
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