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Рак шейки матки является четвертым по распространенности видом рака у женщин
в мире. А развитие рака шейки матки связано с персистирующей ВПЧ-инфекцией [2].
Известно, что развитие злокачественного процесса также характеризуется общим гипоме-
тилированием по всему геному, которое сопровождается региональным гиперметилирова-
нием ДНК промоторов CpG-островков [1]. Целью данной работы было проанализировать
общий уровень метилирования генома на примере Alu-элементов у женщин с клинически
значимой концентрацией ВПЧ-инфекции.

Материалом для исследования послужили образцы ДНК, выделенные из клеток цер-
викального эпителия женщин. В первую группу вошли 48 женщин с вирусной нагрузкой
более 3 lg (1000 геномов ВПЧ на 100000 клеток человека). Контрольную группу составили
45 женщин, не инфицированных ВПЧ. Все женщины были старше 30 лет. Анализ метили-
рования ДНК осуществляли в четыре этапа: проводили бисульфитную обработку ДНК,
метил-чувствительную ПЦР на участки Alu-повторов, далее проводили рестрикцию про-
дуктов амплификации Alu-элементов с рестриктазой TaqI, и рассчитывали частоту мети-
лирования Alu-повторов (общую долю метилированных локусов (% mC), метилированных
участков (% mCmC), неметилированных участков (% uCuC) и частично метилированных
участков (% uCmC+mCuC) в Alu-элементах).

По результатам исследования не было выявлено разницы между общим уровнем ме-
тилирования генома в исследуемой и контрольной группах (p > 0,05). Также не было
выявлено различий между общим уровнем метилирования генома в группах женщин с
разным уровнем вирусной нагрузки (3–5 lg и более 5 lg) (p > 0,05). Мы полагаем, что
отсутствие различий частоты метилирования Alu-элементов в двух группах может быть
связано с отсутствием средних и тяжелых форм дисплазии эпителиальных клеток шейки
матки у исследуемых женщин. В исследовании Chaiwongkot et al. 2022 года было показано,
что общее метилирование (mC) Alu-элементов у ВПЧ-положительных женщин с лёгкими
и тяжёлыми формами дисплазии шейки матки было ниже, чем у ВПЧ-положительных
женщин, не имеющих заболевания (p < 0,05) [3]. Таким образом, исходя из результатов
нашего исследования, можно сделать вывод, что при клинически значимой концентрации
вирусной нагрузки при ВПЧ-инфекции и отсутствии неоплазии эпителиальных клеток
уровень метилирования Alu-элементов в геноме не изменяется.
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