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Трансляция – процесс перевода последовательности матричной РНК (мРНК) в после-
довательность аминокислот рибосомой. При этом мРНК выступает посредником в данном
процессе, передавая информацию с ДНК на рибосому, в то же время её структура и со-
став могут оказывать влияние на эффективность биосинтеза белка. Трансляция лежит
в основе всех живых организмов и является мишенью для действия различных антибио-
тиков, способных связываться с функциональными центрами рибосомы и блокировать её
на разных стадиях, приводя к остановке роста или гибели клеток. До недавнего времени
такие ингибиторы считались универсальными. Однако в более поздних работах показали,
что они обладают выраженной специфичностью в отношении последовательности мРНК,
кодирующей белок, синтезируемый рибосомами1-3.

В задачу данного проекта входит создание системы широкомасштабного анализа пред-
почтений в действии антибиотиков на транслирующие рибосомы. Одной из её составля-
ющих является библиотека мРНК с вариабельным участком в кодирующей области для
выявления остановок рибосом, транслирующих эти мРНК, в присутствии различных ин-
гибиторов. Пример такой системы для эукариот мы представим.

Данный подход можно использовать как в эукариотической системе трансляции, так
и в бактериальной, что даёт возможность проводить анализ антибиотической активности
с разных сторон. Его применение может внести вклад в детальное изучение молекуляр-
ных основ механизма действия антибиотиков и в открытие новых направлений в решении
проблемы активного развития резистентности к ним.
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