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Вирусы рода Pestivirus делятся на 2 биотипа: цитопатогенный, который при заражении
ведет к смерти клеток, и нецитопатогенный, инфекция которым не вызывает заметных
патологий. Ранее в геномах пестивирусов были описаны вставки, полученные из клеток
хозяина, ведущие к цитопатогенности штамма [2, 3].

Эволюционное происхождение изучалось только для вставки Jiv90, и в исследовании
2004 года было показано, что эта вставка могла попасть в геномы пестивирусов двумя
независимыми эволюционными путями [1]. Однако на данный момент количество геномов
с достаточным для филогенетической реконструкции уровнем качества в GenBank кратно
увеличилось, что позволяет уточнить уже известные данные на большей выборке, а также
выявить эволюционное происхождение других вставок, отвечающих за цитопатогенность
[3].

Геномы были исследованы на наличие вставок с помощью HMM-профилей базы дан-
ных Pfam. С помощью полученной разметки последовательностей было выявлено 24 гено-
ма, содержащих в себе вставку с доменом Jiv90, и четыре генома с убиквитин-подобными
доменами. В свою очередь, геномы с Jiv90 были разделены по локализации вставки. Так,
четыре последовательности имели Jiv90 в начале полипротеина, остальные — в середине.
Анализ филогенетических деревьев по аминокислотным последовательностям белков NS3
и NS5, а также последовательностей, фланкирующих вставки, показал, большинство най-
денных вставок появились независимо. Три из четырех последовательностей с Jiv90 в
начале полипротеина образовали одну кладу на дереве, а геномы с Jiv90 в середине поли-
протеина разделились на несколько групп. Геномы с убиквитин-подобными доменами не
образовывали клад на деревьях. Таким образом, пестивирусы на протяжении своей эволю-
ции независимо приобрели фрагменты генома хозяев, кодирующих убиквитин-подобные
белки и Jiv90, по меньшей мере 14 раз.
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